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Gegebenenfalls weiterführende Links  

1) Blood group mutation database: www.bioc.aecom.yu.edu/bgmut/index.htm

2) RhesusBase: www.uni-ulm.de/~wfl egel/RH/

3) Arbeitsgemeinschaft "Seltene Blutgruppen" der Sektion V (Immunhämatologie/Gentechnik) der 

DGTI: www.seltene-blutgruppen.de
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